


























Epigenética 
O silenciamento gênico pela epigenética 

acontece quando algumas classes de 
moléculas (como o radical metil ou -CH3) 
se ligam ao DNA e bloqueiam a correta 

transcrição do gene. Esse processo, 
conhecido como metilação do DNA, é 

realizado por classe de enzimas (DNA metil-
transferases, ou DNMTs) e torna a estrutura 

dos genes incompatível com a expressão 
gênica.  



MicroRNAs 
Já no caso de microRNAs (miRNAs), essas 

pequenas moléculas atuam após a transcrição, 
ou seja, após a produção do mRNA. Nesse caso, 

os miRNAs se ligam ao mRNA e formam um 
complexo que é reconhecido por enzimas que o 
destroem. Assim, a informação copiada do DNA 

para o mRNA é eliminada, não havendo a 
produção da proteína. 

Importante saber que a desregulação desses 
sistemas pode ser prejudicial, já que expõe 

nossas células a condições patológicas. 



Quadro 1 

Áreas Sequências de DNA 

A1 - Extrativismo 
TCC TAA TTG AAA 

TCC TAA CTG AGA 

A2 - Extrativismo 
TCC TAA TGT CAC 

TCC AAA TTG CAC 

B1 - Conservação 
TCC AAA TTT CAC 

TCC TAA TGT CAC 

B2 - Conservação 
TCC TAA CTG AGA 

TCC AAA TTT CAC 

Quadro 2 

Amostras Sequências de DNA 

1 TCC TAA GTG AGA 

2 TCC TAA TTG AAA 

3 TCC TAA TGT CAC 

4 TCC AAA TTG CAC 

5 TCC AAA TTT CAC 



Semelhanças e diferenças entre 
moléculas biológicas (por exemplo, 
na sequência de DNA dos genes) 
podem ser utilizadas para 
determinar o parentesco entre as 
espécies. 

 
 
















































































































































