SINTESE PROTEICA

A sintese de proteinas dentro da célula ocorre devido a interacdo do nucleo com o
citoplasma. No nicleo o DNA sintetiza o RNAmM (mensageiro) de uma das suas cadeias,
transcrevendo o cédigo de uma proteina especifica.

Depois de produzido, o RNAmM desloca-se para o citoplasma e liga-se aos ribossomos
que passam agora a “ler” a sequéncia de bases nitrogenadas do RNAm.

A leitura do cddigo é feita por “trincas” de bases nitrogenadas; cada “trinca” do RNA
corresponde a um cédon que ird determinar a colocagdo de um aminodcido especifico
na cadeia proteica. Isso caracteriza a traducao do cédigo genético.

Replicagdo

Na figura acima esta representado o dogma central da biologia: replicacao, transcrido e traducdo. O dna,
como molécula mais importante de uim ser vivo, passa por estas transformacoes para manter a vida

Existem 64 cddons diferentes que codificam 20 aminodcidos. Logo, cada aminodcido
da proteina é codificado por 1, 2, 3 ou 4 cédons do RNAm, sendo o cddigo genético
chamado degenerado.

Para a formacao da proteina participam os RNAm, RNAt e ribossomos. Os RNAt sao
moléculas pequenas que possuem um anticddon, o qual deve reconhecer o aminodcido
especifico, fixa-lo e, com ele a reboque, procurar um local do RNAmM (um cédon) onde o
seu anticddon encaixe perfeitamente. O apoio para isso serd dado pelo ribossomo.

A identificacdo dos aminodcidos na cadeia polipeptidica se dd em funcdo da sequéncia
de cddons do RNAmM. Estes podem ser identificados de acordo com a tabela a sequir:
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CODIGO GENETICO

O genecorresponde auma sequéncia particularde DNA, codificadora de umainformacao
(proteina ou RNA).

A expressdo génica envolve a cépia de regides especificas do DNA (os genes) numa
molécula de mMRNA e a passagem da informacado contida na sequéncia de nucleotideos
desse mMRNA para uma sequéncia de aminodcidos. As moléculas de RNA sdo
sintetizadas por um processo conhecido como transcricao, similar a replicacao do DNA.

Quando se diz que um gene € expresso em determinado local, significa que nessa
regiao, estd ocorrendo o processo de sintese proteica do gene e, por consequéncia,
proteinas especificas estdo sendo criadas.

Neste processo uma das fitas do DNA atua como modelo para que o pareamento de
bases complementares possa acontecer. Apds a transcricdo do DNA a fita de mRNA é
liberada da molécula de DNA, voltando o DNA a conformacéo original. O mRNA entao
transcrito dirige a sintese da molécula proteica, enquanto outras moléculas de RNA
(tRNA) servem como transportadores dos aminodcidos envolvidos, ou se encontram
como componentes ribossémicos.



Em sintese, o DNA pode se replicar e dar origem a novas moléculas de DNA; pode
ainda ser transcrito em RNA, e este por sua vez traduz o cddigo genético em proteinas.
Isso é conhecido como o Dogma Central da Biologia.

A quantidade de mRNA produzido a partir de uma regido particular do DNA é
controlada por proteinas regulatdrias, que se ligam a sitios especificos no DNA. Como
cada molécula de mRNA pode ser traduzida em milhares de cépias de uma cadeia
polipeptidica, a informacao contida numa pequena regido do DNA pode dirigir a sintese
de milhdes de cdpias de uma proteina especifica.

Sintese Proteica

Conter a informacdo genética significa ndo somente armazenar e transmitir ao longo
das geracbes, mas expressar, ou seja, servir de molde para a sintese de RNAs e alguns
desses serem traduzidos nas proteinas correspondentes.

© Reconhecimento do cédon. O
anticédon de um aminoacil-RNAt chegando
ao sitio A pareia por complementaridade
com o cédon do RNAm, no sitio A. A

Terminagao
amino de um
polipeptideo

hidrélise do GTP aumenta a especificidade
e a eficacia desta etapa.

Ribossomo pronto para 5
o préximo aminoacil-RNAt

€ Formacao da ligagao
peptidica. Uma molécula de
RNAr da subunidade
ribossémica maior catalisa a
formagdo de uma ligagdo
peptidica entre o novo
aminoacido localizado no sitio
A e a extremidade carboxil da
cadeia polipeptidica em
formacdo, localizada no sitio P.
Essa etapa remove o
polipeptideo do RNAt no sitio
P e o liga ao aminoacido no
RNAt no sitio A.

€ Translocagdo. O
ribossomo desloca o RNAt
do sitio A para o sitio P. O
RNAt descarregado no sitio
P é deslocado para o sitio E,
por onde é liberado. O
RNAm se desloca no
ribossomo, junto com os
RNAt ligados a ele,
trazendo o préximo cédon
a ser traduzido ao sitio A.
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